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Godkänt datum      

Humana papillomvirus (HPV) DNA

typbestämning

Bakgrund

De flesta anogenitala cancrar, främst cervixcancer, men även vissa

munhåletumörer, främst tonsillcancer, orsakas av HPV-infektioner.

HPV-typer associerade med tumöruppkomst kallas högrisktyper.

Svar/Tolkning/Bedömning 

HPV DNA (ALLPLEX 28): EJ PÅVISAT 

HPV DNA (ALLPLEX 28): PÅVISAT, Typ anges

HPV DNA (ALLPLEX 28): EJ BEDÖMBAR

Utökad HPV typning svaras enligt:

HPV DNA sekvensering: PÅVISAT, Typ anges

Metodik/mätprincip 

Efter nukleinsyraextraktion av provmaterialet utförs PCR-

amplifiering med hjälp av HPV-primers med förmåga att detektera ett

brett spektrum av HPV hög- och låg-risk typer. 

Som kontroll på att det extraherade provet innehåller tillförlitligt

material utförs samtidig analys för detektion av den humana genen

för betaglobin.
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